MLULuUcCiH < 1I\culiciuiiIco

AXE 2 : METABOLISME DES
PHENYLPROPANOIDES ET DEVELOPPEMENT

L’objeciiI ieﬁtifique de I'axe 2 (Métabolisme des phénylpropanoides et développement) concerne I'étude, par des
approches analytiques ciblées (RMN, spectrométrie de masse), des mécanismes de régulation de la voie des
)Wﬁpam]’des (lignines, polyphénols, lignanes) lors du développement (graine de lin, relation avec I'axe 1). En
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particulier, une meilleure compréhension des voies de biosynthése des lignanes, molécules présentant des intéréts

variés dans le domaine de la santé, permettra, en relation avec I'axe de recherches technologiques, la production

de ces composés en systémes confinés.
Le travalil de I'axe 2 est organisé autour de 3 thémes principaux
- Développement
- M u t a n t s
- Elicitation

Mutants //

Différents travaux ont montré que la coloration des graines de lin dépendrait du métabolisme de I'assise
sclérifiée (tissus lignifié) et/ou du contenu en flavonoides et anthocyanes du tégument, c'est-a-dire de
molécules issues de la voie des phénylpropanoides. Nous travaillons sur le profilage métabolique de graines
de lin en fonction de la couleur de la graine, soit sur des mutants EMS, soit sur des écotypes aux couleurs de
graines différentes (collaborations avec UMR INRA-USTL 1281 et semenciers). Nous travaillons également sur
le profilage métabolique de lin en fonction de I'expression du géne codant pour la PLR (collaboration avec EA
1207 - Chartres).

70 =]
| Citwacsd ke e Uildoves] Fgomimanydiges 13 Aouls Epeaimimipe

o ihe ot paL e
A Citmcoa e st i E-coifelio e
& Lilnenadde danie E-famliga
? Gihenads dande Z-fanlbgue K |

&0 —

B i Ral 0 Pesboplid ot
40 — 9 DG IL Anlipdio.
% 1 Aenle Ecilipis SRR FTTR TS |
= E L solaii cuzanel
£ a0 12 Apsle Feinpuqne 14
3 3
[Vt de biapathine dis Bprmasea chec ke i | el .
1] i? :-"h_ P’q“ B E 5 m
g 5 - ]
j,[ r|'L‘. ::;':':n . 1'\'}' o { ':I_.-:r "5:;4-\-./\, il . 1 |':M - o
. Ll by 7 H
I,.\J I,xm_ Hoped g W T ?pm ] . ” JI||
N i “w‘:":ﬁ."f:’ i Loal i e o 'l'—'L . - — ¥ b .J1|.. ——
ak i L1 Ml
Aleoal canitinging o) rediieel  [+] Lasinisimal [-] Sicciimrcinsna || [-] Matcisind . T L T L T T T T T T T T T T T
s8] a 1o ] 1o ] =a L] ™ =
D'dprb Lamblin =t d.|. HU:IEI:|N|:.|'5C|LNCE| 2008 N 24 : 511-9 Torrgri dw it bion | marute|

Elicitation //

Nous nous intéressons a I'effet de différents éliciteurs (champignons, acide -amino butyrique (BABA) et
oligosaccharides provenant ou non de parois de cellules de lin) sur le contenu métabolique du lin par une
approche métabolomique par RMN et GC-MS.
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Développement //

Différents travaux ont montré que les lignanes sont essentiellement accumulés sous forme complexée dans les
téguments. Néanmoins, la localisation tissulaire et la cinétique précises de leur biosynthese sont incertaines.
Nous nous intéressons a ces éléments via deux approches

- approche de micrométabolomique (métabolomique sur les différents tissus isolés par microdissection laser)
réalisée sur la graine a différents stades de développement (collaborations avec Bernd Schneider de I'Institut
Max Planck de lena et la plateforme Ingénierie Cellulaire UPJV).
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Premiéres analyses micrométabolomiques de différents tissus d’une graine de lin.
- étude de fluxomique par RMN in vivo réalisée sur des graines en cours de développement (collaborations
avec le laboratoire de Génie Enzymatique et Cellulaire (UMR CNRS 6022, UPJV) et le laboratoire des

Glucides (UMR CNRS 6219, UPJV).
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Systéme de perfusion pour la fluxomique par RMN in vivo avec utilisation de précurseurs marqués.
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